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El bovino Criollo Argentino se caracteriza por la presencia de cuernos, sin embargo es comun la aparicion
de animales romos. En otras razas taurinas esta caracteristica ha sido mapeada en el extremo
centromerico del cromosoma 1. En la Estacion Experimental del INTA Leales (Leales, Tucuman) se han
seleccionado animales sin cuernos. Es por esta razon que el objetivo del presente trabajo consistio en
mapear la region cromosomica involucrada en la presencia/ausencia de cuernos en la raza criolla
argentina mediante un estudio de GWAS, utilizando un modelo de caso control. Para ello se genotiparon
65 animales (39 mochos y 26 astados) con un microarrays de SNPs de alta densidad (640 K). La
comparacion entre las frecuencias genicas de los dos grupos se llevo a cabo mediante el metodo exacto
de Fisher utilizando el programa Plink c1.07. Los resultados obtenidos evidenciaron 77 SNPs
estadisticamente significativos (P<9 E-7), los que se localizaban principalmente en una region de 4,19 Mb
(1,23-5,43 Mb). Dicha region incluye 31 genes, incluyendo el gen IFNGR2. Estos resultados concuerdan
con lo reportado para otras razas bovinas. Dado que varias mutaciones causales han sido propuestas en
diferentes razas, estudios adicionales son necesarios para determinar si la ausencia de cuernos en el

bovino criollo es consecuencia de una mutacion independiente, o es causada por una alguna de las
mutaciones reportadas. .
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